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Virtuális infrastruktúra

192 vCPU

384GB RAM

70TB HDD (1TB SSD)

3-5 execute

3 storage

1-1 cm & submit (ap)
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Eredmények, tervek

Gerber et al. 2024 (Science Advances)

Ancient genomes reveal 
Avar-Hungarian transformations 
in the 9th-10th centuries CE 
Carpathian Basin

DAGMan alapú imputáló pipeline

18h → 9min

Lendület Biorégészet Kutatócsoport

FPGA



Tapasztalatok, konklúzió

Javaslatok:
● Spot / preemptible VM
● Cold storage (tape)
● High RAM flavors
● HTK-WDC hálózat / HDD dokkoló

Felhasználói vélemény: ⭐⭐⭐⭐⭐
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Köszönöm szépen a figyelmet!
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